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COTI Human DNA COTI Human DNA '(
e GeneONe
Anwendungen: Applications:
Unterdr¢ckung von Kreuzhybrisierungen mens -In situ suppression (CISS) hybridizations
- Fil-oéer Mi kroarray Hybridisierungen - Hybridizat-abpnays micro
- Isi-Hybridisierungen - Other In situ hybridizations
Beschreibung: Description:
Die COT | Humane DNA wird ausschlieGlich a C€OT I Human DNA is prepared from human pl:
mannliches, neugeborenes Kind ausgetragen reannealing under conditions that enrich
gungsverfahren reichern die DNA mit repet pared from male human placental DNA, excl
Fraktion von GeneON enth?2lt mindestens 98 genomic DNA consists largely of rapidly
den El ement e. spersed repetitive sequences (I RS), such
) _ ment s, e.g., Alu elements) and LI NEs (Il arg
Konzentr>at1|,01n:mg / mI-HClin LOmMMEDTA s pH 7. 4 ments), ar e di stributed ubiquitous|y t hr ou
Qualitatskontrolle: Concent r>atli,oln:mg/ ml ; Sol HICl on 11 mM1 EDMM, T piH:s
Durchschnittliche3®0 algmment gr°Ce: 50 Quality control
A2 6 OMMA BT My T8 _
Enthaltene genoamiespcehtei tDNA (DNoAY) : < 2 %. Average fragnrBeOn0t sbpsii ze: 50
All e Chargen sind garantiert getestet auf und A260/ A280 ration: about 1.78;
Amount of gemremitd t(wven DNA): |l ess than 2 %.
COoT | DNA and the raw materi al is tested for ¢t
Cai.o Description Amount Cat.o Description Amount
3001 COT | Human DNA conc. >1,1500 Og¢g 3001 COT | Human DNA conc. >1,1500 Og
3005 COoT | Human DNA conc. >11 |bul k 3005 COT | Human DNA conc. >11 |bulk
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DNA Ladder

10bp DNA |l adder (se.par.at.e.l6adin
50bp DNA | adder .(.no..l.oadi.nlg2l8ye)
50bp DNA | addse (¢ 2ady.es.)...1415

On € earl | DNA | atdadee ( Ek.adlye.)..1617

100bp DNA | adder ..(.no..l.cadilngg9dye
100bp DNA | adder PLUS..(no.263a&adin
100bp DNA | adder-t@abes.Bl.ue.228ady
1000bp/ 1kb DNA | adder...(.no.2488din
1000bp/ 1kb DNA | atlaesr.)BLUE267ead




10bp DNA -LewRamge

Featur es:

10bp DNA | adder LowRange'(

e GeneONe
Features:

Der LowRange 10 bp DNA Marker besteht aus GeneONOs LowRaandgdee rDNA s composed -pdr ilfli eedri
ni gt enrFraNJAmMent en mit BamsedrzktrebeSB@ebpn Ori DNA fragmentsdwédsohvade r e
Beschreibung: Description/ Preparation:
Die DNA Leiter analysiert mittels Elektrop GeneON LowRange DNA Ladder | is specially
10 bis 300 Basenpaare. F¢r die Auswertung smal | DNA fragments in the range of 10 to
(5%) , bzw. Pol yacryl amid ( 8%) Gel e beno°oti: %) and polyaicxyl @wmigel £8 The 50 bp band h;:
erleichtert die Auswertung. serves as a size reference for easier ori
Anwendurlg mm pro Bande bo og0Su0__ % b the fragments described belrgg o « b
\ Com w5 o Usaglel / mm | ane Com w5 o
Konzent rOgtsi ang: DNA/ ml B - 20 B - 20
75 375 75 :523 Concent rOathi omg: DNA/ mli _75 a5 75 1523
Lagerpuffer: 5 RO — e o . 5 RO — e
g2 25 5. 15 g g2 25 5 75
10 mM-HCrli 9H 7.6, 1 mM EDTA H RIRE % O apuE 5 i H R %
Ladepuffer: g’ v ety 320 — % 10 mM-HTCrli o H 7. 6, 1 mM EDTA g’ ISV %5
= — % i . 3 — %
10 mM-HTCrli  pH 7.6), 0.03 % Bron’f_g _ Loa duuuEREEl T il 8 _
0.03 % Xylenecyanol, 60 % Glyc;f | EL 10 mM-HTCrli  pH 7.6), 0.03 % bron’;f | e
Bra' [ AR o %?lrxgglaga};l’n‘lﬁng\hgell g - 0.03 % X y |l ene cyano |, 60 % g | y ?i?lrxgg?ga:{‘irr‘lﬁng\hgel‘ g - Ak
5 Number of bands: A
300, 200, 150, 100, 75, 50 2 2
Fr a g me nt en f.,l_.:"ugllme‘ztbmlengthgcl. 3 0 0’ 2 O 0' 1 5 0' 1 0 0 ’ 7 5' 5 0' f.,l_.:"ugllme‘ztbmlengthgcl. 1 5
1XTBE, 8V/em, 3h me n t S 1XTBE, 8V/em, 3h
Auswertung:
Das o0.g. Gelbild zeigt die qualitative und qua QUENIENIN catign.
misch_ung auf getragen wurden. Die zu besti mmend See the graph for the percentage of the bands
h2altnis zu verwenden. 0.&¢g |l oaded marker. Use the same volume of DNA
|l oading buffer in samples and marker should be
DNA during electrophoresis. Therefore the dist
stant . To ensure equal di stribution of ethidiu
el ectrophoresis buffer or dye the gel after the
KaiN.r . Beschreibung Menge Cat.o Description Amount
300001 |10bp LowRa-hget BNA 50 Og 300001 |10bp LowRahgddBNA 50 Og
300002 |10bp LowRa-hget BNA 5 x 50 Og¢g 300002 |10bp LowRa-hgddBNA 5 x 50 Og
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50bp ENATTET

Featur es:

Die 50 bp DNA Leiter von GeneON i st
daphabemplDaNAe erstel l t. Nach
skopisch vermessen und in den
DNA Marker besteht aus 11 Banden.

Beschreibung:

Der Marker wird f¢gr die pr2zise
eingesetzt. Es kann ann?2herungswei se

Orientierung hat das 500 bp Fragment ei
Anwendungxg pro Bande

Konzent rog t2i ddg:/ Ol

Lagerpuffer:

10 mM-HTCrli { pH 8. 0) , 1.0 mM EDTA, 50mM NaCl

LadepuNifemt in der Lieferung

Fragmente und ungef2hre DNA Masse:

Basenpaa50

DNA Mass 20 30 30 50 70

Lademenge:

Amplifikation
angegebenen

qualitatiwv

ent hal ten.

1002003004005006007008009001000
170100110120140160

]

50bp DNA | adder '(
e GeneONe

Features:

GeneONO6s 50 bp DNA Marker is composed o f-

di ssolved in storage buffer.

Description:

The 50 bp DNA Ladder was designed for prec

tion of DNA mass. There are no unspecific

500bp fragment is used a reference band

Usagel Og/l ane

Concent rOgt2i odg:/ OI

Storage Buffer:

10 mM-HTCrli  pH 8. 0) , 1.0 mM EDTA, 50mM NacCcCl

Loadi ngNod ydey:e

Number of bands and approx. DNA Mass:

base pai 50
DNA mass 20 30 30 50 70

Lo

0. bma x . 1.2

1002003004005006007008009001000
170100110120140160

adi ng:

Og+/2l.a5n e% iAng alr.o7s e . We recommend to

1/10 from the DNA Ladder vol ume
0.-5max . 1.-2 ©®lg) (Rro-Bphir%iAgdrdse. Wir empfehl el
des Ladepuffers im Verh?2ltnis zur DNA Leiter
KaiN.r . Beschreibung Menge Cat.o Description Amount
300009 |50 bp DNA Leiter 50 Og 300009 |50 bp DNA Ladder 50 Og
300010 |50 bp DNA Leiter 5x500¢g 300010 |50 bp DNA Ladder 5x500g
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50bp DNA Lei-t eurseready 50bp DNA | addeuseag eady '(
e GeneONe
Featur es: Features:
Eine einzigartige Kombination von PCR Prod A unique combination of PCR products and
mit Restriktionsenzymen hergestellt wurde. with appropriate restriction enzymes to yi
1500 Basenpaare (16 Fragmente). Zur besser wei ght standards for agarose gel el ectrop
500 bp Bande eine h°here Intensit?at. Der froml 500 base pairs. The 200 and 500 basce
von Fragmentla@angen und die quantitative Be serve as reference points. The approxi mat
Beschreibung: eg a | oad) for approximating the mass of L
si ze.
PCR Produkte und dsDNA Fragmente aus Pl asn Preparation:
fer: 10-H@M TpHs8.0), 1mM EDTA.
= PCR products-sandndedbDBNA digested with ap
AL WISk Hb T WD © are phenol extracted anedCdqyiplHi Br. &t)e ca ntdo 1
Konzent roatli ddrg:/ Ol Usagx:0l /1 ane
DNA Mass Base Pairs N 3 DNA Mass Base Pairs
"Tracking" Farbstoffe: (ng/5ul) Concent r0atli oOg:/ Ol (ng/5ul)
: 725 — 1500 725
Readwse mit Orange G und Xyl e 40% — 100000, Tracking Dyes: 40%
Bandenanzahl 2730 :§§§ Readwse with Orange G & Xyl en 2730 ck
—5
16 Fragment e §§ :3§§ Number of bands: §§
30 — 350 30
i 3 _— 3
Lademenge: 5 300 16 fragments 5
0.-5na x 0.8 Og pro -$Spwr Agar esa > e : >
) i ' 80 — 200 Loading: 80
30 — 150 0.5nax. 0.8 Og 43 |% naeg airno sae 1g.e7l 30
40 — 100 40
30 —50 30
3% TAE agarose gel 3% TAE agarose gel
KaiN.r . Beschreibung Menge Cain.o Description Amount
300003 |50 bp DNA Letoteselready 50 Og/ 5000l 300003 |50 bp Ladder u(sredady 50 Og/ 5000l
300004 |50 bp DNA Leotese(ready 5 x 50 Og¢g 300004 |50 bp Ladder u(sregady 5 x 50 Og
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Onef occa IDNA Leit edq ewrseeady

Featur es:

Onef o-al | DNA Iad-tﬂurseready'(

e GeneONe
Description/ Features:

Eine nicht allt2gliche Kombination von PCI An unique combination of a number of propi
schnittenen Pl asmiden. 19 Fragmente von 10 striction enzymes and PCR products to yiel
di eser DNA Marker f¢r-Eldelnt rEomlsantaesd.n Awerbe wei ght standards for agarose gel el ectrop
haben die Banden 500bp, 1500bp und 3000 b from-10Q®00 base pairs. The 500, 1.5K and
m°glicht die qualitative Auswertung von Fr serve as reference points. The approxi mat
der DNA Masse. eg a |l oad) for approximating the mass of L
Beschreibung: stze.
Preparation:
PCR Produkte und dsDNA Fragmente aus Pl asn
fer 10-H@M TpHs8.0), 1mM EDTA. PCR products-sandndedbDBNA digested with ap
Anwe nd Bngil-/ Bande ar e ph~enol extracted anedCdqyiplHi Br. &t)e ca ntdo 11
Us agse: Ol / 1l ane
Konzent r0gtliza2n :Og/ Ol DNA Mass Base Pairs DNA Mass Base Pairs
(ng/Spl) Concent r0atli7oen :0g/ Ol (ng/5pl)
Hoglll I erme Mg O ML TRl FTNaCS tNO T i o5 10K 28 10K
255 —%K oK Tracking Dye: 25 —%K K
Bromphenol bl au 25% = 5K 25% i K
S, NGa. 0y - TR 149 :%H Containing bromophenol bl ue as 149 :%.'%-H dy e
35 — K Number of bands: 35 — K
19 Fragment e a0 — 1.6K 20 — 1.5K
Lademen ge. - . 19 fragments - o
A pi! — = Loading: pd e
0.5nax. 0.8 Og pro-3pGr % Ageri o a5 — 208 ' 35 — %08
30 — 600 0.5nax. 0.8 Og 42.l5ane Agnarao sle. 5G 30 — 600
a0 — 50D a0 — 500
40 — 400 40 — 400
35 — 300 ¥ — 300
40 — 200 40 — 200
40 — 100 40 — 100
1.5 % TAE agarose gel 1.5 % TAE agarose gel
KaiN.r . Beschreibung Menge Cat.o Description Amount
300005 |DNA Leonerfor all 86 Og/ 5000l 300005 |DNA La<bder for all 86 Og/ 5000l
300006 |DNA Leonerfor all 5 x 86 Og 300006 | DNA La<doder for all 5 x 86 Og
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10bp DNA Leiter
Featur es:
Die 100 bp DNA Leiter von GeneON ist

daphabemplDaNAe erstel l t. Nach Amplifikation
skopisch vermessen und in den angegebenen
DNA Marker besteht aus 10 Banden.

Beschreibung:

Der Marker wird f¢gr die pr2azise qualitativ
eingesetzt. Es kann ann?®herungsweise die
Orientierung hat das 500 bp Frag » T“ine
Anwendungg/ Bande
Konzent rog t2i ddg:/ Ol
Lagerpuffer: = "

700
10 mM-HTCrli § pH 8.0), 1.0 mM EDTA, 50m o
LadepuNifemt in der Lieferung ent o

300
200
Bandenanzahl

100

10 Fragment e

Fragmente und ungef2hre DNA Mass

Basenpaa 1002003004005006007008009001000

DNA Mass 40 40 40 80 13011090 150170190

Lademenge:

dur c

100 bp DNA Marker '(

e GeneONe
Features:
GeneON 100 bp DNA Marker is composed of-10
di ssolved in storage buffer.
Description/ Preparation:
The 100 bp DNA Ladder has a number of prop
pletion with appropriate restriction enzym
| ar weight standards for agarose gel el ect
signed for precise qualitative and approxi
unspecific bands besides the fragments. Th

Usagle:Og/ | ane
Concent roat2i oOg:/ OI

Storage Buffer:

10 mM-HTCrli  pH 8.0), 1.

Tracki ngXDPHA Loadi
Number of bands:

10 fragment s

Number of bands and

base pai

DNA mass 40 40 40 80

bp

b 1000
800
700
0 mM EDTA, 50m 600
500
ng dye requir 400
300
200
100
appr ox. DNA

1002003004005006007008009001000

13011090 150170190

0O.%max. 1.8 @lg) (@Rro-Bp%r%iAgdrdse. Wir empfehl el Loading:

des Ladepuiiier e ISy Sral TIEEEE N S DN el '\ 0.65max. 1.2 Ogt2.1mn% Agarlasse. We recommend to
1/10 from the DNA Ladder vol ume

KaiN.r . Beschreibung Menge Cat.o Description Amount

300805 100 bp DNA Ladder 50 Og/ 250 Ol 300805 100 bp DNA Ladder 50 Og/ 250 Ol

30825 100 bp DNA Ladder 5 x 50 Og¢g 30825 100 bp DNA Ladder 5 x 50 Og

18 Phone: -6+247 20 486
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10®p

Featur es:

Di e

Der

100
Lambdap HregnnDaN Ae
spektroskopisch

Beschreibung:

Der

Orienti

Mar ker
eingesetzt.

Anwendungg/ Bande

Konzent rog t2i ddg:/ Ol

Lagerpuffer:

10

LadepulNifelmt i n

Bandenanzahl

11

Fragment e

Basenpaa 1002003004005006007008009001001500

Fragment e

und

ungef2hre

300

200

100

DNA Mass

DNA Mar ker PLUS
bp Pl us DNA Leiter von GeneON i
erstellt. Nach Amplifikat
vermessen und in den angec
DNA Marker besteht aus 11 Banden.
wird f¢gr die pr2@zise qualitativ
Es kann ann?®herungsweise die
erung hat das 500 bp Frag qf eine
\|'I
“ujuu;]
_ £00
mM-HCrli  pH 8.0), 1.0 mM EDTA, 50m s
der Lieferung enth 43 e

100 bp DNA Marker PLUS '(

e GeneONe
Features:
GeneON 100 bp DNA PLUS Mar ker is composeq
aredresolved in storage buffer.
Description/ Preparation:
The 100 bp PLUS DNA Ladder has a number of
to completion with appropriate restrictior
mol ecul ar weight standards for agarose ge
der was designed for precise gqualitative
There are no unspecific bands besides the
erence band. B
Usagle:Og/ | ane
Concent rOgt2i odg:/ OI 1500
Storage Buf fer: lmww
10 mM-HTrAdi S pH 8.0), 1.0 mM EDTA, 50m ™ o0

500

Tracki ngXDPHA Loading dye require 400

300
Number of bands: 200
11 fragments -
Number of bands and approx. DNA
base pai 100200300400500 60(7008009001001500

DNA Mass 20 20 30 50 15080 70 110120200150 DNA mass 20 20 30 50 15080 70 11¢(120200 150
Lademenge: Loading:

0.fnax. 1.-8 ®g) (Rro-Bphir%iAgdrdse. Wir empfehl el Ofm?x{ 1.2hOgﬁ2J$n%dﬁFaruuﬂﬁ. We recommend to
des Ladepuffers im Verhaltnis zur DNA Leiter e rom the DNA La AT L U

KaiN.r . Beschreibung Menge Cat.o Description Amount

30605 100 bp Plus DNA Leiter, oh50 0O0g/ 250 Ol 30605 100 bp DNA Ladder PLUS, ng50 0Og/ 250 Ol
306825 100 bp Plus DNA Leiter, oh5 x 50 Og¢g 300625 100 bp DNA Ladder PLUS, nd5 x 50 Og

20 Phone: -6+247 20 486
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10®Wp Pl usBl ue DNA Leiter
Featur es:

Die 100 bp PlusBlue DNA Leiter von GeneON
LambdapfHregnrnDaNAe erstel |l t. Nach Amplifikat
spektroskopisch vermessen und in den angec
Der DNA Mar ker besteht aus-tiwvseBandean eund
Bromphenol bl au gemischt ist.

Be

De
ei

Or
be

An

100 bp PlusBlue DNA LaddeS'(

schreibung:

r Marker wird fg¢gr die pr2zise qualitativ
ngesetzt. Es kann ann?®herungsweise die |
ientierung hat das 500 bp und 1000 bp Fr
reit durch den Farbstoff Bromphenol bl au.
wendumag:. 1, 0 Og/ Bande

e GeneONe
Description/ Preparation:
The DNA marker consists of proprietary pl |
appropriate restriction enzymes to yield
standards for agarose gel el ectrophoresi s.
from-1600 base pairs. The 500 bp fragment
at increased intensity to all ow eemsded.deThh
PLUS DNA marker was designed for precise ¢
of DNA mass. There are no unspecific bands
Usagmeax. 1.0 Og/l ane
Concent roatli ocOg:/ Ol
Storage Buffer/ Tracking Dye:

10 mM-HTCrli { pH 8.0); 50 mM -Magkd i mM BPTAmapr bl
R0 e TR gl Number of bands: 11 and approx. DNA Mass:
Lagerpuffer:
v base pa 100 200 300 400 500:600 700 800 900 1000 1500
10 mM-HTrli  pH 8.0), 1.0 mM EDTA, 50mM NaCl, Bro
DNA mas 20 20 30 50 150 80 70 110 120 160 150
Fragmente und ungef2hre DNA Masse:
bp
Basenpaa 100 200 300 400 500:600 700 800 900 1000 1500 Loading:
DNA Mass 20 20 30 50 150 80 70 110 120 160 150 0.2®ax. 1.0 Og-2.l0ame Aigmrib.sz 1500
IWUQOO
800
Ladepuf fer: ™
500
0.2max. 1.0 Og/-Bandeo AgafloBe 400
300
200
100
KaiN.r . Beschreibung Menge Cat.o Description Amount
30405 100 bp PlusBlue DNA Leiter[50 Og/500 Olsce 30405 100 bp DNA PlusBlue Ladder/50 Og/ 5000801 s«
30425 100 bp PlusBlue DNA Leiter5 x 50 Og¢g S € 30425 100 bp DNA PlusBlue Ladder/5x50 Og u

22
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1000/ 1kb DNA Leiter

Featur es:

Die 1000 bp DNA Leiter von GeneON ist dur
daphabemplDaNAe erstel l t. Nach Amplifikation
skopisch vermessen und in den angegebenen

DNA Mar ker besteht aus 13 Banden.

Beschreibung:
Der Marker wird f¢gr die pr2zise

eingesetzt. Es kann ann?®herungsweise die
Orientierung haben die

Anwendungxg pro Bande

Konzent rog t2i ddg:/ Ol

Lagerpuffer:

10 mM-HTCrli  pH 8.0), 1.0 mM EDTA, 50mM NacCl

LadepulNdiem :
Bandenanzahl

13 Fragment e

Fragmente und ungef2hre DNA Masse:

Basenpaa?25 50 75 10015020C25030040(50C60080010000
DNA Mass 20 30 60 21050 60 70 20060 60 60 60 60

Lademenge:

0O.fmax. 1. @g) (@ro-Bpur%i Agdr. dse. Wir

qualitatiwv

Banden: 500 bp, 100

empfehl el

1000 bp/1 kb DNA Marker '(
e GeneONe

Features:

1000 bp [/ 1 kb DNA Marker from GeneON i s

whi ch -diresoleved in storage buffer.

Description/ Preparation:

The 1000 bp/1 kb DNA Ladder has a number

restrictior
agarose ge

to completion with appropriate
mol ecul ar wei ght standards for

Ladder was designed for precise qualitati
mas s . There are no unspecific bands besid
3000 bp fragment are used as reference ban

Usagle:Og/ | ane
Concent rOgt2i odg:/ OI

Storage Buffer:
10 mM-HTCrli f« pH 8.0), 1.0
Tracki ngGgXDBPHA

mM EDTA, 50mM NaClI

Loading dye required

Number of bands:

13 fragments

Number of bands and approx. DNA Mass:

base pa 25 50 75 100150(20025C30040(50C60080010000
DNA mas 20 3060 21C50 60 70 20060 60 60 60 60

Loadi ng:

des Ladepuffers im Verh?ltnis zur DNA Leiter. 0.Bmax. 1.2 Og/-mahwmne2i@ %. Agarose. We recommen
amount 1/10 from the DNA Ladder vol ume

KaiN.r . Beschreibung Menge Cat.o Description Amount

30805 1000 bp (1kb) DNA Leiter 50 Og/ 250 Ol 30805 1000 bp / 1 kb DNA Ladder |50 Og/ 250 Ol

30825 1000 b pDNALKLbe)i t er 5 x 50 Og¢g 30625 1000 bp / 1 kb DNA Ladder |5 x 50 Og

24 Phone: -6+247 20 486
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1000/ 1kb DNA Leiter Bl ue 10@®0P/ 1kb DNA Ladder Blue'(
e GeneONe
Featur es: Features:
Die 1000 bp DNA Leiter wvon GeneON ist dur l1kb | adder BLUE from GeneON is composed of
daphabemplDaNAe erstel l t. Nach Amplifikation -di ssolved in storage buffer.
skopisch vermessen und in den angegebenen Description/ Prepar o,
DNA Mar ker besteht aus -tlédsBandda endopst ma P P ’
bl au emi scht ist. . ! {
9 The 1 kb | addemi BledE -t bsadly prrod ecul ar wei gt
Beschreibung: mar ker containing a dye which serves as vi
bp gress of migration during agarose bp ec
Der Marker wird f¢gr die pr2zise b consists of proprietary plasm|ds ar ¢
pel str2ngiger DNA eingesetzt. Es na appropriate restriction enzymes d
se ermittelt werden. Zur einfach pono nti mol ecul ar weight standards for porod gel
bp, 1000bp und 3000bp eine h°here 6000 it in size from 250 to 10.000 base 6000 T he
%, 000 ments have increased intenS|ty 3000 t
uma 4 4000 4000
g Thace Ty A s R NE SN 3“:,“ bromstdeined agarose gels an 3000 r ef
Fad ) i 25 fragment sseadedbl unt 25
Konzent rOgtli dg:/ Ol n;:; g . l;:z
B Us a gmnea x . 1 Og/ 1l ane B
Lagerpuffer: 1500 3 3 1500
n ntr 1li oOg: I
10 mM-HTrli  pH 8.0), 1.0 mM EDTA, 50mM ‘7‘“_(“" \r o Con Nl i8e '7‘7(“)’
LadepuNdiem : 0 Storage Buffer/ Tracking Dye: -
10 mM-HTCr i H 8.0), 1.0 mM EDTA, 50mM . t
Bandenanzahl 250 " ) 250 B
Number of bands:
13 Fragment e
13 fragments
Fragmente und ungef2hre DNA Masse: 9
Number of bands and approx. DNA Mass:
Basenpaa 25(50(75(100 150200250300 400500600 80010000
base pa 25(50(75(100150200250300 400500600 80010000
DNA Mass 20 30 60 21050 60 70 20060 60 60 60 60
DNA mas 20 30 60 21050 60 70 200 60 60 60 60 60
Lademenge:
P L i ng:
0. Bma x . 1.-2200! X 5pro-Spur%i Agadr od/se Wir empfehl C 9
1/10 des Ladepuffers im Verh?2ltnis zur DNA Leit 0. 2max. 1.0 Og-/malxane .i5n % .AQyar ose
KaiNr . Beschreibung Menge Cain.o Description Amount
30505 1000 bp (1kb) DNA Leiter B50 Og/500 Ol 30505 1000 bp / 1kb DNA Ladder B50 Og/500 Ol
30525 1000 bp (1kb) DNA Leiter B5 x 50 Og¢g 30-525 1000 bp / 1kb DNA Ladder B5 x 50 Og
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RNA Leiter LowRange RNA Ladder LowRange '(

e GeneONe
Featur es: Featur es:

The |l adder is designed for qualitative an

Die RNA Leiter eignet sich fg¢r di u 8
-Gmiete n E with ethidium-Grreoem dlel oas Sdyybes .

e
eignet sipandndigRaloysaecr yl amidgel e, di
eingefarbt sind.

q
e

Description:
Beschreibung:

Mi xture of 7 RNA transcriptsofeqmenspesi &n

Mi schung aus 7 RNA Transkripten aufgenomme ment of the pTZZDiIRs spoollvwe d iinnkk er ,mM eED-TLAd@dpH
Einsatz findet der RNA Marker i n nat42v,ebn % suitable for the analysis of RNATI2n 5n &) i ae
oder in PolyacBybamuddekenn(#it Ethidiumbr yacryl ami d& %)l asnd 4can be stained by ethid
Konzent rO0athi amg: RNA/ ml Concent rOathi amg: RNA/ ml
29X P A\ M 2 ORI R 10N T YR N s (TGt 2X RNA Tracking dye:
95 % For mami d, 0.025 % SDS, 0.025 % Bromphenol t 95 % f or mami de, 0.025 % SDS, 0.025 % bromphenol
bromid, 0.5 mM EDTA bass_ng/2ul bases bromide and 0.5 mM EDTA bases_ng/2ul bases
Lagerpuffer: = Storage Buffer: =
1 mM EDTA (pH 6.0) i 1 mM EDTA (pH 6.0)
Bandéen: [ s Number of7bands: i
1000, 800, 600, 400, 300, 200 ulf" " ..se 1000, 800, 600, 400, 300, 200 a " L ise
Q U AN =T Yo ST el & o] g Quality control/results: g
SRR DN L s ACe . Ay e T et - Absence of ribunucleases et

3 Siem g | y . ) 1XTAE, S\em g |
- Besti mmung der RNA Spektral phot on cmon % - Determination of RNA concentrati €. s tra
- Frei von unspezifischer RNA und N S - free of degraded RNA and NTP's S
Hi nwei s: Not e:
Es sollte das gl ei-Rthebe/m!| wmk nMamk eRrlNAauf getrage! RNA is sensitive to degradation by ribonucleas
mit 2x LadepufWasrseundePBHRG@nen. Zus?tzlich muss Ponents have to be prepared fresh. AlIl require
fers in allen Proben und im Marker gleich seir diethyl pyrocarbonate. Protect your hands with
werden. Wir empfehlen alle zum Ansatz ben°tigt Sale only in Germany!
sicht smaCnahmen bei m Umgang mi t RNA und Fal
Verkauf nur in Deutschl and!
KaiN.r . Beschreibung Menge Cat.o Description Amount
300021 |RNA Leiter LowRA&O6ge, 100 5 x 10 Og 300021 |RNA Ladder LowRGh@eh 100 5 x 10 Og
300022 |RNA Leiter LowRA&Oge, 100 15 x 10 Og¢g 300022 |RNA Ladder LowRGh@eh 100 15 x 10 Og
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RNA Leiter Hi ghRange

Featur es:

Die RNA Leiter eignet sich f¢gr die qualit
eignet sipandndigRaloysaecr yl amidgel e, di e-Gmiet n
eingef2rbt sind.

Beschreibung:

Mi schung aus 8 RNA Transkri ptAeetat ff ge n d mrhle
Lagerpuffer. Einsatz findet der RNA Mar k e
(0;83 %) oder in Polyacwylwamd digahenmi(t3 Et hi
wer den.

Konzent r5at0i crg:/ Ol

RNA Ladder HighRange 7

e GeneONe
Features:
The |l adder iis designed for qualitative an
with ethidium-Grreoem dlel oas Sdyybes .
Description:
Mi xture off 8 RNA transcripts fr omeassepgeuceinfc
and one part of the pTZ19R poly |l inkladderu
suitable for the analysis of RNA in nati v
by ethidium bramidder Tkke sRNAable for the ¢
natured agar-2seés)gealnd (ca.n8 be st ained by eth

Concent rOathi aomg: RNA/ ml

2X ATrackingid Farbstoff (inklusive): 2X RNA Tracking dye (included):
95 % For mami d, 0.025 % SDS, 0.025 % Bromphenol t 95 % f or mami de, 0.025 % SDS, 0.025 % bromphenol
bromid, 0.5 mM EDTA bromide and 0.5 mM EDTA
1X Ladepuffer (inklusive): 1X Loading buffer (included):
10 mMcktate (pH 4.5), 47.5 % formamide, 0.0125 10 mMcktate (pH 4.5), 47.5 % formamide, 0.0125
% xylene cyanol, 0.0125 % ethidium bromide und % xylene cyanol, 0.0125 % ethidium bromide and
bases  ng/2pl bases bases  ng/2pl bases
Lagerpuffer: Storage Buffer:
6000 120 —6000 6000 120 —6000
1 mM EDTA (pH 6.0) ol B 1 mM EDTA (pH 6.0) ol B
3000 120 3000 3000 120 3000
Bandaen: 56 19 2000 Number of8bands: N 2000
1500 120 100 1500 120 100
6000, 4000, 3000, 2000, 1500 1000 120 ‘5220 un 6000, 4000, 3000, 2000, 1500 1000 120 ‘5220 an
; 500 120 i 500 120 )
Qualita2atstests: . Quality control/results: g 200
2 200 120 200 120 5
- Frei von Ribonukl easen 2 - Absence of ribunucl eases 8
- Besti mmung der RNA durch Speké i e - Determination of RNA concentr . é tra
- Frei von unspezifischer RNA u;mane i - free of degraded RNA and NTP" “J00 -
chh\cnéllyw gel, Gcmylerglhr\géi chh\cn‘gn’w gel, Gcmylergmr\gé{
Hi nwevies ik a Ui i 0 r il o Ee! RNy <00 5%n. comwon  1LNORS Sim, Not®ale only in Germany! Dlchen. gewon  EMESSU:
KaiN.r . Beschreibung Menge Cat.o Description Amount
300023 |RNA Leiter Hi-§gBORBNnge, 2005 x 10 Og 300023 |RNA Ladder Hige®aodge, 200 |5 x 10 Og
300024 |RNA Leiter Hi-gb0BRaAnge, 20015 x 10 Og 300024 |RNA Ladder Higa®abgk, 200 |15 x 10 Og
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RNA Leiter LowRtaauge ready RNA Ladder LowRangsee r ead '(
e GeneONe
Featur es: Features:
Die RNA Leiter eignet sich f¢r die qualitea The |l adder is designed for qualitative an
eignet sinwndAgRaoloysaecryl amidgel e, di e-Gmiee nE with et hidium-Grreoem dlel oas Sdyyes .
eingefa&rbt sind. . . )
Description:
Beschreibung:
Mi xture of 7 RNA transcriptsofeqmenspesi &n
Mi schung aus 7 RNA Transkripten und and-er ment of the pTZZIRiRs spoollvwed iinnfk er ,mM eED-LTAd¢pH
Linker in 1X Ladepuffer gel°st. Ei nsatz fi suitable for the analysis of RNATI2n 5n &) i ae
ten Agaroseld.ed enw) (dde&gr in Po-l8ya&gryl ami dgel yvacrylami d&8 &l sasnd4 can be stained by et hi
Konzent rog t2i5o mmg RNA/ ml plied in 1X Loadi aAgusea.ffer and is ready
Concent r0at2is5omg RNA/ ml
1X Ladepuffer:
O TR TEICLRTINALL P P o k. S E. NG il 0. 0125 92X RNAT.ria GRCINUNGE JdBRERE ~1LIoSLAFT. SR0 M
Xyl encyanol, 0.0125 % Ethidiumbromid und 0.25 r 95 % formamide, 0.025 % SDS, 0.025 % bromphenol
bromide and 0.5 mM EDTA
2X Ladepuf fer:
B, T o T i YL e Yool e, O 025 B Omphenolt X LG LJRG " b UTERNC T gRRLO"T NG G ol
bromid, 0.5 mM EDTA 10 mMcktate (pH 4.5), 47.5 % formamide, 0.0125
' % xylene cyanol, 0.0125 % ethidium bromide and
Lagerpuffer:
1 mM EDTA (pH 6.0) o - m St oduEgerc ST [ Sl o - m
Bandéan - e . 1 mM EDTA (pH 6.0) o .
1000, 800, 600, 400, 300, 2 H=* H& g se Number of7bands: cr HY oM
QU anl i\ TYARA S CNELS (1 % w1 1OSREEEEE O - © S OB AU wow il ©
- Frei von Ribonukleasen : g Quality control/results: 3
- Bestimmung der RNA Spektralpt:- - Absence of ribunucl eases .
- Frei von unspezifischer RNA 1 g - Determination of RNA concentr pui s v, B
Hi nwevies:tkauf nur in Deutschl A R d e giEtdie d R LasrC L IRy
Not®ale only in Germany!
KaiN.r . Beschreibung Menge Cat.o Description Amount
300025 |RNA Ladder LowRGNO@eh toddad 5 x 40 Ol 300025 |RNA Ladder LowRGNI@Geh toGad 5 x 40 Ol
300026 | RNA Ladder LowRGO@eh t G@xad 15 x 40 Ol 300026 |RNA Ladder LowRGO@Geh i wGadl 15 x 40 OI
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RNA Leiter Hi gh-Ra@aunsgee r eady RNA Ladder Hi ghRtasnge r ea ?

e GeneONe
Featur es: Featur es:

Die RNA Leiter eignet sich f¢r di e
eignet sipandndigRaloysaecr yl amidgel e, di
eingefarbt sind.

qgualite The |l adder is designed for qualitative an

e-Gmiete nE with et hidium-Grreoem dlel oas Sdyyes .
Description:

Beschreibung:

Mi xture of 7 RNA transcriptsofeqmenspesi &n
Mi schung aus 8 RNA Transkripten und and-er ment of the pTZZIRiRs spoollvwed iinnfk er ,mM eED-LTAd¢pH
Linker in 1X Ladepuffer gel°st. Ei nsatz fi suitable for the analysis of RNA -inb5né&/Wi ae
ten Agaroselhed enn) (®de8r in Po-l8ya&gryl ami dgel yacrylamide gels (4 7 8 %) and can be stained by ethidium bromide. The ladder is sup -

Konzent r0at2i50 mg RNA/ ml plied in 1X Loadi aAgusea.ffer and is ready

Concent r0at2is5omg RNA/ ml
1X Ladepuffer:
2X RNA Tracking dye (included):

10 mMcket at (pH 4.5), 47.5 % For mamid, 0.0125 ¥
Xyl encyanol , 0.0125 % Ethidiumbromid und 0.25 r 95 % f or mami de, 0.025 % SDS, 0.025 % bromophen
003 ML ff A um bromide and 0.5 mM EDTA (The 2X RNA Loading
LISE:Y Sl When samples are treated with this agent, RNA
95 % Formamid, 0.025 % SDS, 0.025 % Bromopheno native and denaturing agarose gels.)
U T G R e T A 1X Leoladitng ( s iNGNEE0 Rl hetl fie i
Lagerpuffer: 10 mM potassium acetate (pH 4.5), 47.5 % form
1 mM EDTA (pH 6.0) blue, 0.0125 % xylene cyanol, 0.0125 % ethidiur
B eNSOY. o - Storage Buffer: . -
6000, 4000, 3000, 2000, 1500 “oun 1 mM EDTA (pH 6.0) o
Quial VIR U oENing TN 2 Number of8bands: 2
SRR e T Qi W SRR -EEN B 6000, 4000, 3000, 2000, 1500 [™. . " un
- Bestimmung der RNA Spektral phc, ; 200 . 5 g 2w
. dors ) P 5 : Quality control/results: F :
- Frei von unspezifischer RNA un: z & &
. ) iy : - Absence of ribunucleases i,
Hi n wievies 2k E\NELTRUNGL KNG LY VAR S C Ty b - Determination of RNA concentra o ra
Bl - free of degraded RNA and NTP's
TR aven Not®ale only in Germany! ot
KaiN.r . Beschreibung Menge Cat.o Description Amount
300027 |RNA Ladder Hi gb®Radgk;to@s®edd 5 x 40 Ol 300027 |RNA Ladder Hi gb®Radge;to2see®dd 5 x 40 Ol
300028 |RNA Ladder Higb®Radgk;taes®edd 15 x 40 Ol 300028 | RNA Ladder Higb®Rabge;to2ed 15 x 40 OI

[ R A T LT S e e i T T L K P | e e e N o e N N T T T S = i
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Pr ot ei n Ladder

Protein Ladder USZY...uns.t.a.i.ndecd 1l 7

Protein Ladder PS10..pr.es.t.ad2a8d,
Pl us Protein Ladder PS11l..p&4d5tai

XXL Protein Ladder pres.t.aidnedd, D



Protein Leiter US7 ungef2arblt Protein Laddesrt adSi@&ands '(

e GeneONe
Beschreibung: Description/ Preparation:
Der Protein Marker besteht aus 7 hochaufg The Protein Marker US7 is a mixt-dirss olfveldop
SDS Gel aufgetragen werden. Die exakt defi -use' in |l oading buffer. The proteins resol
rese mit Coomassk&OBsi kthi aat BeEwmacRt werde 116. 0 kDa when aPMmPaGBE saendd bsyt aSDnSed with opt i
Lagerpuffer/ Ladepuf fer: Usage:
62.5 mMMCTri(pH 7.0, 25 AcC), 1 mM EDTA, 2 % SPS, Mi ni gel apbli/lcwaelilon: 5

0.01 % Bromphenol blau und 50 % Glyzerin { y
Standard gel 7ia20Opll/iweatli on: 10

Storage Buffer/ Tracking Dye:

0,-@, 2 mg/ml der genannten Proteine 62.5 mMMCTri(oH 7.0, 25 AC), 1 mM EDTA, 2 % SBPS,
0.01 % bromophenol blue and 50 % glycerol

Konzentration:

Bandéen:

0 24 TG SnleAN Y265 T o 3R BRNG  66. 2. 116.0 Concentr0ath .oh:mg/ ml each protein

Ladevol umen MW, kDa Number of 7bands: MW, kDa

Minigel: 5 Okl (Spwrn bren) , 1,09 mm == " 14. 4 00NTT8 g0 . 2 ORgON" SN A L sl > I "% ,

Standardgel : 10el®ISp(uor, 7b5e imni),;5 2n == 62 Recommended | oading vol umes — 662

Hi nwei s: pa— 45.0 Mi ni Gel : 5 Ol /0.75 mm; 10 61 (L PR 45.0

ProtMairnker ist optimal fe¢r AufPtAGEN w350 1: Standar di Ge | BORNCIRE OV 26" ', #2200, [ .., m

Gelen (37.5:1 Acrylamid: Bisacryl ami et N o ik

bis 15%i gen Gel en k°nnen die unt e il rbe ) il

stofffront | aufenhi swah5 eWidg esii eGedleén ' ien Protein Marker US7 is optimized fo 1

gelen einzeln sichtbar sind. Der i ird gel s. 8 to 10 % gels may cause pr h

Coomassie Br i250i anptt iBliveer tR kann je .., mi mi grate with the dye front. On 12 N 104 1 d

Fé@rbemet hodenF?3rzhBng)Sidibeht bar gema n. visible. The marker is optimized-f t h

Met hodei §80100fach sensitive€FfrbeENga e ma 250, but can also be used with ot e 144 tai

die Menge an aufgetragenem Marker wWe staining etc.). As this method is ti

% sSDS enthelt, sollte er fe¢er die Mo gpcesosreee Wi ' massie Blue staining the amount 0f 12%mwisgycinesos-PaceP P |

Polyacrylamidgelen nicht verwendet wci ucu. accordingly. Protein Marker US7 contains 2 % S
recommended to be wused in native polyacryl ami
native molecul ar weights of proteins.

KaiN.r . Beschreibung Menge Cat.o Description Amount

310001 |Protein Mark-drl6U&EDa()14. 4 2 x 1 ml 310001 |Protein Mark-drle6U&EDa()l14. 4 2 x 1 ml

310002 |Protein Mark-drl6U&Da()14. 4 5 x 1 ml 310002 |Protein Mark-drl6U&Da()14. 4 5 x 1 ml

[ R A T LT S e e i T T L K P | e e e N o e N N T T T S = i
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Protein Lei

Beschreibung:

SDS Gel

ter PS10 gef2rbt,
Der Protein Marker besteht aus 10 hochauf
aufgetragen werden. Die exakt defi

rese mit

Bande i

st zur Dbesseren Orientierung mit

Anwendung:

Coomas s i2é 0B rsiilclhit éomtr RBjleureacRt wer d

ei

Protein Ladder PS10 prest'(éil

e GeneONe
Description/ Preparation:

The Protein Marker PS10 is a mixt-diresolfvdd

-ta@se’ in loading buffer. The proteins -Ies
kDa when anal-Rg@H &ryd SHtSai ned with optimiz
tawse. There is no need to boil

Applications

- 1 berwachung von Pr ot ei rQwmilgerlaetkitorno pwh?ohrreesned - Monitoring of proteiprolmiagmratl iaom deurgien g e$I
- | berwachung von Proteintransfer auf Me mbr - Monitoring of protein transfer onto membr
- Gr°Cenbesti mmung Vv onPdryaceri ynwleanmiadid e ISDr5S u n - Sizing of prmaleyacsr vinamliDde gel s and Weste
Bandéenm: Usage:
™ok 20, 30, 40, 50, 60, 70, 90, 130, 175 kD . . . 4 A
Mini gel apsplwebtiob: OLOper well bl ots
Ladevol umen . } A
Standard gel @pmleildagt ildn:Ol2®p@er well for bl
Minigel 10 @I/ Bl0Ogt75 mm) , kba kDa Number ofl®ands: kDa kDa
Standar dgel 208IGIBI(00t,75 n ~17s ~170 15, 20, 30, 40, 50, 60, 7 Q ~175 ~170 k D
~130 ~125 ~130 ~125
Hi nwei s: 0 -81 Not e: | -81
Die Piletidiemr i st optimaliZQ¥fr% -7 :22 1 4 Protein Mar ker PS10 is optin -7 :22 yn
igen -PSADEEel en geeignet . Bei ~60 n polyacryl amide gels. 8 to 10 -6 e |
bis 10 %i gen Gelen k°nnen di * rba |l ow mol ecul ar weights to mig o ye
der Farbstofffront | auf en. Fo~40 | e v | 2 'ne to 15 % and gradient gel s al |l -0 |« | ~32 bl e
beeinflussen das Laufverhal-t. 1.
Mar ker ist deshalb nur f¢r u -3 s loar ~30 25
stimmungen geeignet. Jedes L Wi t
einen ungefarbten Standard ge¢ -2 - ~20 .
Da der Marker 2 % SDS ent h?]| d
gewi chtsbesti mmung auf nativ - 4 dge -15 14
verwendet werden.
Tris-Glycine Bis-Tris 10% Tris-Glycine Bis-Tris 10%
4-20% MES buffer 4-20% MES buffer
KaiN.r . Beschreibung Menge Cat.o Description Amount
310003 |Protein Mar Kierr5 RPlag (15 2x 500 Ol 310003 |Protein Mar Kers kKPaQ (15 2 x 500 Ol
310004 |Protein Mar Kerrs5 KRPlag (15 10 x 500 Ol 310004 |Protein Mar klewr5 PkSDaD) ( 15 10 x 500 Ol
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Pl us Protein Leiter PS11 get Pl us Protein Ladder RYS:1"1 '(()re
e GeneONe
Beschreibung: Description/ Preparation:
Der Protein Marker besteht aus 11 hochauf Protein Marker PS11 contains 11 proteins t
SDS Gel aufgetragen werden. Die exakt defi of -11705 k Da. The Protein Ladder allows to n
rese mit Coomassi2é 0Brsiilclhit dratr BleumrmacRt wer di el ectrophoresis, estimate mol €awslear Tweirghti
kb Bande ist zur besseren Orientierung mit to boil Easy to identify: includes the ~1
n I
Anwendung: a bl ue dye
i ] ) Applications
- 1 berwachung von Pr ot ei rQwmilgerlaetkitorno pwh?ohrreesned
- 'berwachung von Proteintransfer auf Membr Monitoring of proteiprolmiagmratl iaon deurgiedng e$ [
- Gr°Cenbesti mmung VvonPd®lrydcernleamiadige|Sds un -~ Monitoring of protein transfer onto membr
- Sizin of r-maley amsr wlna BiD&be el s and Weste
Bandem: g P ¥ Y g
Rl TN T M O P e G GRS . 95, 130, JYsage:
Ladevol umen Mini gel agplp/lweclalt;i o2n.:5 501 ¢
kDa kDa kDa y kDa kDa kDa
Minigel: 5 Olel (B| 36 mm), 2 " | » Standard gel &apmleildagt i50 rol " | . 1o
~ ~ ~120 : ~ ~120
Standardgel: 1@l OBl 60,75 m |=|= |_|™ |25 NumbEE Sl - 2 g -l |
~70 ~70
H T S ¥ - & 1 0. 5P RATSS 2 2 | PRORE (P8, 45 11 e L )
51 - & . 5 - 55
Pr otMairnk er i st opti mal fer Al 45 12 No U Sg 45
SDPAGEBel en (37.5:1 Acryl amid e B | g Protein Marker PS11 is optim e # am|a [0
net. Bei AuftbiesnbB®egennGe8l e - (cn polyacrylamide gels. 4 to 12 ;%% e |
unteren Markerbanden mit der * % I |l ow mol ecul ar weights to migl » % /e
rend siebibseil5l2%i gen Gelen ur . i en to 15 % and gradient gels all . i bl e
einzeln sichtbar sind. Der Mes ¥ 6 di ¥ -8
Coomassi e Bri2l510i aomptt iBrliwe tR ki | | 2 st [ 2
mi t anderen F2r bemert?hrobduenng ) ( zs. J'""s ~ ~5 J'W's g ~5
gemacht werden. Da-bdised®0Match == — == —
ver i st al s -Fireb utogo massoslilet e d  rtiscyohe BsTisd12%  BisTrisé~12% : TisGlycne  Bis-Tisd~12%  Bis-Tris 4~12%
getragenem Mar ker reduziert il 15% MOPS buffer MES buffer Mar 15% MOPS buffer MES buffer
SDS ent h?al t, soll te er fer di e Mol ekul argewi ch
auf nativen Polyacryl amidgelen nicht verwendet
KaiN.r . Beschreibung Menge Cat.o Description Amount
310005 |Protein Mar Kers5 kPlal) (10 1 x 500 Ol 310005 |Protein Mar Kers kPla) (11 1 x 500 Ol
310006 |[Protein Mar Kerrs5 RPlal) (10 5 x 500 Ol 310006 |Protein Mar Kers5 kPla) (11 5 x 500 Ol
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XXL Protein Leiter gefarbt,
Beschreibung:

Der PrMatrekier XXL DelLuxe i st eine Mischung
stellten und hochaufgereinigten Proteinen
k Da, auf genommene'' riemdyadepuffer. Er k-an
Pol yacryl amidgele aufgetragen werden. Di e
Gel bil d).). Bei der Verwendung bilden sich
F2rbung sichtbar sind. Der Protein Marker

XXL Protein Ladder presté)'(nt

e GeneONe
Description/ Preparation:
Protein Marker XXL DelLuxe is a mixture of
combinantly produced in E.coli, highly pur

er. The protein
SD$ ol yacryl ami de

concentr at-defnisn ead eb ampd d md iz
gel stadde Mmaekeri $ sno emas

Applications

stimmung von unbekannten Proteinen und zZul _ Monitoring of proteiprolmiagr gt iaom deurgiedg e$ I
SDSPAGE oder des Western Transfers. . i !
- Monitoring of protein transfer onto membr
Anwendung: - Sizing of prmdleyasr winamMBiDBe gel s and Weste
- 1 berwachung von ProteinGaiglrakt roopwédrhe e c Usage:
- 1berwachung von Protein Transfer auf Memt _ _ . . i B 250 -
- GroCenbesti mmung vonPd®lrypdcerynlemmiadige ISOs un Mini gel —agpplweclat;i ozn.:5 501 per v - P
. ? ~ J S o
Lademenge: Standard gel @pmleildat iS50l P& bl c
J y - o5 — |-
) S — 260 | vy Loading buffer: 7; P
Minigel (@,/7Spur);: % Ol / Bl ot _ y -y
3 15— | 62.5 mMLPr(ipH 7.5, 25 AC), 1 mM 52 %
Standar ckgbewel 90 10 Ol / Bl ot 10 mM DTT, 31 ®B%NgNycerol | — 42 :
95 Fe—— — 34
Ladepuffer: aa 7; - Number ofl®ands: —| 26 — |—
. —— 17 e
62.5 mMPr(imsH 7.5, 25 AC), 1 mM 52 % € 260, 136, 95, 72 52 L 470 »N340 " B 5 411
10 mM DTT, s;unnM38aMN6 Gl yzerin - 42 — |- , S - s
— 34— | — Not e: 4-20% Tris-glycine SDS-PAGE
. — 26 Rl
Ban ddm; - The protein marker can be used for approxi mate
2600, , " | 1u315 Sea015 PNNA TN OMea 520 NI 2 emoRAl ., _0 k precise determination of molecular weights the
. ’ 3 bl a The prestained marker is well suited for monit
Hi nwei s: 4286 Ma-glycion S08-PACE transfer efficiency. Protein MarkeROX% SDSL pxoé
ProtMairnker XXL Deluxe ist optitRhahi §ePRABBELernga Mg g cBs . 8 D SlLst ) WY tolgars e fapirio tieiins.
ety Bei Auftrennungen in 8 bis 10 % gen Geler front. Covalently coupl ed chromoph.ores af fect |
stofffront | aufen. Koval ent gebundene Farbstofi e Sh.OUId be US.Ed onl.y ol appro.X|mate mollecul
Pr otleeiint er VI i st deshalb nur f¢gr ungef@hre Mo PR ) markgr is calibrated against un.stalned
Mar ke ri.sl Lophe DSy etk hred sollte er feor die Mole graph. Protein Marker XXL DelLuxe contains 2 %
gelen nicht verwendet \;verden used in native polyacrylamide gels for deter miri
KaiN.r . Beschreibung Menge Cain.o Description Amount
310007 |Protein Marker -XBD BRB®hyxe |2 x 250 Ol 310007 |Protein Marker -XBD R®hixe |2 x 250 Ol
310008 |Protein Marker -XBD R®hlxe [10 x 250 Ol 310008 |Protein Marker -XBD R®hlxe [10 x 250 Ol
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DNA

Si zer/ Mar ke

DNA/ Hi ndl | |

DNA/ EcoRIl Di-tg®s ¢.)..(.r.e.a.dy....

DNA/ EcoRI / Hi ndl- 4« s B..g.e.s.t..

DNA/ Styl Ditgese.).(..eady.....

DNA/ Pst |l Di-tg®s¢.). .(.r.eady.....

DNA/ Bst El | Dti@es)..(.r.eady..

pBR322
puCl19

DNA/ H(l méd 4 eu\P ie.§J.e.S.1...........
DNA/ Hp.a.l.l...(.Bs.i.S.l.).......

-Daged.t..(r.eady561

525 3
5456ady‘
5657
58 9
6661
6 26 3
6 46 5



>DNA/ Hi ndl I | v e+t duasuet , ready >DNA/ Hi ndl I | Di-tgea s & , rea’({/
e GeneONe
Featur es: Features:
Readwse geliefert in 6X Ladepuffer Supplied in 6X Loading buffer
Beschreibung: Description/ Preparation:
PhaglPMA (c1857 Sam 7) wurde vollst2ndig mi The Hindl I dD NyPe syti eolfd sp htahgee f ol | owi ng 8 di
holgef2ll|lt und ansc-HCi eCpHd8i 06) 101 MmMMTEDTSA was completely digested by HindlIlIl, phenol
auf genommen. Der -tMiasrek.er i st ready mM T-HCk (pH 8. 0) and 1 mM ED@Ae.The marker
Lademem®g&: Og/ Spur Usaglk,5 Og/l ane
Konzent roat2i ddg:/ Ol Concent roat2i odng:/ OI
Bandaen: Number of8bands:
23130~ 9416, 6557, 4361*, bp gt 56 4 23130*, 9416, 6557, 4361*, bp gl 56 4
Quanti fizierung: Quantification:
Das Gel bild . zeigt. die Merteil A T n u1 See the graph for the percen AN 7 and
[ 9416 194 1 9416 194
Menge bei der Verwendung von ( 6557 135 Es amount of DNA per bandegi hoad ¢ 6557 135 0.5
gl eiche Volumen an DNA und Ma 4361 * %0 gen mar ker . Use the same vol ume of 4361 * 90 S ]
Zus?tzlich muss die Konzentra uf f ally the concentration of | oact s al
Proben und im Marker gl eich s 2322 48 or om er should be equal 2322 48
wahrend des Gell aufes entgege 2027 2 DNA, ) 2027 42
die Ethidiumbromidverteilung i 1ehr Not e:
[, e Um dennoch eine gl eichm?( g de The ends (cohesive 12 b 'cos er i f
. > -
bromids zu gew?hrl eisten, s ol 1det_ 23130 bp and the 4361 bp frag 2l
phoresepuffer ebenfall s 0.5 n r omi pose an additional band. T il b e
oder ¢berhaupt erst nach dem 1 er de heating the marker to 65 AC yseq
Hi nwei s: on ice (3 min). Et hidium bron cont
564 11 DNA during electrophoresis. 1 564 11 di s
Die Enden (koh?sive 12 b cos akte ethidium bromide in the gel i T
der beiden 23130 bp und 4361 wawme gmer di stribution of ethidium br om . \ ad
nen 'anneal en' und eine zus®tziicne wbanoe bil idium bromide to electrophoresi s purrtrer or dye
Erhitzen des Markers auf 65 AC (5 Min) wund ans the run
Abk¢hl en auf Eis (3 Min) k°nnen die Fragmente
trennt werden.
KaiNr . Beschreibung Menge Cat.o Description Amount
300030 |Phagen Lambda DNA HindlIll |2 x 100 Og 300030 |Phage Lambda DNA Hindl || 2 x 100 Og
300031 |Phagen Lambda DNA Hindl I 5 x 100 Og 300031 |Phage Lambda DNA Hindl I 5 x 100 Og
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>DNA/ EcoRI ver dtaauts,e r eady

Featur es:

>DNA/ EcoRI Digesus e ready ’(

e GeneONe
Features:

In 6X Ladepuffer geliefert, sof ort einsat z Supplied in 6X Loading buffer
Beschreibung: Description/ Preparation:
PhaglPMA (c1857 Sam 7) wurde vollst2andig mi The EcoRI di ¢PeNsAt ydfel pisagene 6 di screte fra
holgef2llt und ansc-hCieCemMd7i )10 1 mMMMTEDYT £ pletely digested by EcoRI, phenol extrac+te
genommen. Der Mbawlser uingdt sné@dy einsatzbere HCI (pH 8. 0) and 1 mM ED@aAe.The marker is
Lademem®g&: Og/ Spur Usaglk,5 Og/l ane
Konzent rog tdi ddg:/ OI Concent rOgtdi odng:/ OI
Banden: Number of6bands:
20 15202, 6 ¥, 7421, 5804, 5643, bp ng/1 ug 21226*, 7421, 5804, 5643, bp ngA ug
Quanti fizierung: 21226* 438 Quanti fication: 21226* 438
Das Gelbild zeigt die Verteil n u See the graph for the ©percen yand
Menge bei der Verwendung von Es amount of DNA per bandegi hoad 0.5
gl eiche Vol umen an DNA und Mg gen mar ker . Use the same volume o cer .
Zus?tzlich mus s di e Konz_entra 7424 sgPp uff ally the concentration of | oa 7424 153 sa
Proben und im Marker gleich s brom er should be equal
wahrend des Gell aufes entgege 5804 120 DNA, 120
: D 3 . ] Not e: 5804
st U Hlen Dl L S R R om D0
y Dilute in TE or ot her buffer ‘ni c
i ] 4878 100 4878 100
bLomlds quf gewaErlfelisTen,o 550| ndet_ may denature JOf addl suédeignmnedH]I
gdg;es'gglrjhaﬁrteeresnt anacsh d.em ;rotrjné " AECHEED © S | v CREEREST L PAOCs e |
% P . ments 21226 bp and 3530 bp m . ind
FE A e s, - » additional band. These fragm - B epal
heating to 65 AC for 5 min an on
Die Enden (koh?@sive 12 b 'cos akte
der beiden 21226 bp und 3530 07%Agarose gmer 0.7 % Agarose
nen 'anneal en'’ und eine zus®tzliche Bande von
bil den. Durch Erhitzen des Markers auf GRSEA"C
anschlieCendes Abk¢hl en auf Eis (3 min) k°nnen
mente wieder getrennt werden.
KaiNr . Beschreibung Menge Cat.o Description Amount
300011 |Phagen Lambda DNA EcoRI 2 x 100 Og 300011 |Phage Lambda DNA EcoRI 2 x 100 Og
300012 |Phagen Lambda DNA EcoRI 5 x 100 Og 300012 |Phage Lambda DNA EcoRI 5 x 100 Og
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>DNA/ EcoR |

Featur es:

I Hi

ndl | I-t suesred aut ,

oDNA/ EcoR |/ Hindl it oDsd g e ’((,

Featur es:

e GeneONe

Readwse in 6X Ladepuffer geliefert Supplied in 6X Loading buffer
Beschreibung: Description/ Preparation:
PhagePMA (c1857 Sam 7) wurde vollst2andig mi The EcoRI/HindlI-DNAiyiesltdo ft mhehah@® di scr et ¢
trahiert, al kohol gefallt -HIGd (apnts c8.10 )e,Celn dm was completely digested by EcoRI/HindlIlIl,
depuffer auf genommen:t -abseer uMadr kseorf oirstt erienasdayt solved in-H® mMHTIr8.s0) and 1 mM ED@aAe.The |
Lademem®Mg&: Og/ Bande Usaglk,5 Og/l ane
Konzent rogt2i ddg:/ Ol Concent rOgt2i odg:/ OI
BandéerB: Number ofl®ands:
20 15202, 6 ¥, 5148, 4973, 4268, 3530*, 2027, 190 21226*, 5148, 4973, 4268, 3530*, 2027, 190
Quanti fizierung: Quanti fication:
bp bp
Das Gelbild zeigt die Verteilung den be See the graph for the percentage ands |
von 0,5 Og Marker. Es sollte ¢ ;he Vo ing teg Q.olmded marker. Use the s me of
Marker aufgetragen werden. Zus?atz 21226 5 g e marker. Additionall the concent | 212269 1 o921 d
Ladepuffers in allen Proben und - 518 g e and marker should b equal . e 9148
bromid wandert w2hrend des Gell a| ﬁggggegeng ) 2223
so dass die Ethidiumbromidverteil 3s30°Gel ni Not e: 3530°
C'g ist. Um (;i]elnn_och eine iqlleicrgima iteilur Dilute in TE or other buffer of ionic
mids zu gew?hrleisten, so t e er 2027 et en ; ; - 2027
. ) = i nature if @i dnud edubseagient| v heat ===

nghegg;}fﬁlalljf Oéf‘r’a:ngtllweErt(;'e':'umbr _1904;ef¢gt *The cohesive ends (12b cos site —— 1904 eri opl

9 : 1584 21226 bp and 3530 bp may anneal t 1584 ) rm t h
Hi nwei s: 1375 These fragments may be separated 1875 i ng t o

and then cooling on ice for 3 min

Die Enden (koh&sive 12 b '"cos sit e Bakt e e
den 21226 bp und 3530 bp groCen 831 e k°nr 831
und eine zus®*tzliche Bande von 2 bil der
des Markers auf 65 AC (5 min) un s64 i eCenc 564
Eis (3 min) k°nnen die Fragmente — jetreni —
bp Bande .itsit.' a Ul e e TN B - o e e
KaiN.r . Beschreibung Menge Cat.o Description Amount
300013 |Phagen Lambda DNA EcoRI/Hil2 x 100 Og¢g 300013 |Phage Lambda DNA EcoRI/Hin2 x 100 Og
300014 |Phagen Lambda DNA EcoRI/ Hil5 x 100 Og¢g 300014 |Phage Lambda DNA EcoRI/Hin5 x 100 Og¢g
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>DNA/ St yl ver dtaauts,e r eady >DNA/ St yl Di g¢ ®us e ready '(
e GeneONe
Featur es: Features:
Readwse geliefert; sofort einsatzbereit Supplied in 6X Loading buffer
Beschreibung: Description/ Preparation:
SN R a7 ) Wwurde wollst®ndig mit The Styl di @eNsAt ydfelpllsagene 11 fragments. L
fu 2 714 St und anschl iHeGlen(d H n8.1000 ,mM TmM SEDTA wur gested by Styl, phenol extracted, et-H@ln o ( g
nommen. Der Matr#asee.ist ready 8.0) and 1 mM EDTA. -t Twsee . mar ker is ready
. Usagk,:5 Og/l ane
Ladevol 0mé&nOg/ Bande
gl % Concentra@,ianOg/ Ol
Konzent r0gt2i dog:/ Ol
Number oflbands:
Bandédm:
19329*, 7743, 6223, 4254~* 3472, 2690, 188
19329+*, 7743, 6223, 4254* 3472, 2690, 188 . , :
Ty “Aa Quantification:
Quantifizierung: bp bp
See the graph for the percentage o ds
Das Gelbild zeigt die Verteilung d bei 0.5y |l oaded marker. Use the same v DNA
Og Marker. Es sollte das gleiche V 19320 DN tionally the concentration of |l oad 19329° r i 1
gen werden. Zus@tzlich muss die Ko 5148 5 pn be equal . 5148
Proben und im Marker gleich sein. 6223. ibro 6223.
des Gellaufes entgegengesetzt zur gﬁ% dass Not e: gﬁ%
verteilung im Gel nicht mehr gl ei ¢ 2690 3t . . . y 2690 .
ma Ci ge Verteilung des Ethidiumbr ew? | D;Igtle (;)nadeE ou;tHother tbluffher tOfd Ak pec
verwendeten Elektrophoresepuffer ¢ 1882 o ¢ LTheIcl(})Eh(;snivzsensdesqu(eanbycoseasiete. y 1862 ¥
feéegt d ;b h t t h fa
R 7L WA AL TR F i o s © =, g < bp and 4254 bp may anneal to and f 1R ddi
Hi nwei s: ments may be separated by heating fo
. | . 925 on ice for 3 min. 925
Die Enden (koh2sive 12 b 'cos site akte
19329 bp und 4254 bp groCen Fragm Swp
zus?tzliche Bande bilden. Durch Er s M:
und anschlieCendes Abk¢hlen auf Ei 421 ) k 421
wi eder getrennt werden. Die 74 bp i m
1% Agarose 1% Agarose
KaiN.r . Beschreibung Menge Cat.o Description Amount
300015 |Phagen Lambda DNA Styl 2 x 100 Og 300015 |Phage Lambda DNA Styl 2 x 100 Og
300016 |[Phagen Lambda DNA Styl 5 x 100 Og 300016 |Phage Lambda DNA Styl 5 x 100 Og
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>DNA/ Pst | ver dtaauts,e r eady >DNA/ Pst | Di g¢ ®us e ready '(
e GeneONe
Featur es: Features:
Geliefert in 6X Ladepuffer, sofort einsatz Supplied in 6X Loading buffer
Beschreibung: Description/ Preparation:
PhagBMA (cl1857 Sam 7) wurc.je vollstanQig mi The Pstl di ¢eNsAt ydfelplsagehe 29 fragments. L
gefa2allt und anschl-H@ICe(hpdH i7. 61)0, mM mMM iESDT A gested by Pst | phenol extracted, e-HBlan 6}
nommen. Der Matr#aeer ustl sBeb&dyt einsatzberei 8.0) and 1 mM EDTA. -t Twsee . mar ker is ready
" Usagk,:5 Og/l ane
Ladevol 0mé&nOg/ Bande
gl % Concent r0at4i odg:/ Ol
Konzent rOgtdi dOg:/ Ol
Number of2®%ands:
Banden: 29
11501*, 5077, 4749, 4507, 2838, 2SN 6 2 24°¢
1 1540 Wi 5077, 4749, 4507, LR 2556~ , 245 514, 468, 448, 339, 264, 247, 216, 211, 20
514, 468, 448, 339, 264, 247, 216, 211, 20 . . . ]
Quantification:
Q Ura,n, this f Tz 1 e Unig See the graph for the percentage o ds
0.&g |l oaded marker. Use the same v . DNA
Das Gelbild zeigt die Verteilung d bei tionally the concentration of | oad roi
Og Marker. Es sollte das gl eiche V DN be equal
gen werden. Zus?atzlich muss die Ko on
Proben und im Marker gleich sein r omi Not e:
Geilal 3 g > PRon AR T AR A - die Dilute in TE or other buffer of mi K
AU R & e Vime Wfha &= - 0o Cig A if dil yd® eand nsuHsequently heated.
Verteilung des Ethidiumbromids zu stel * Th h . d 120b it h
ten Elektrophoresepuffer ebenfalls I E b e gozgggvg S lcots 2l defo dodp'i
oder ¢berhaupt erst nach dem Lauf er de > BETIE Y S < A :
ments may be separated by heating for
Hi nwei s: on ice for 3 min.
Die Enden (koh?sive 12 b 'cos sit akt e
11501 bp und 2556 bp groCen Fragm en '
zus?®tzliche Bande bilden. Durch Er s M.
und anschlieCendes Abk¢hl en auf Ei ) k
wi eder getrennt werden. 16 % Agarose 16 % Agarose
KaiN.r . Beschreibung Menge Cat.o Description Amount
300017 |Phage Lambda DNA Pst | 2 x 100 Og 300017 |Phage Lambda DNA Pstl 2 x 100 Og
300018 |Phage Lambda DNA Pst | 5 x 100 Og 300018 |Phage Lambda DNA Pst | 5 x 100 Og
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>DNA/ Bst EI | v e r-d eutste, ready >DNA/ Bst EI | g s d e r ead '(
e GeneONe

Featur es: Features:
Geliefert in 6X Ladepuffer, sofort einsatz Supplied in 6X Loading buffer
Beschreibung: Description/ Preparation:
PhaglPMA (cl1857 Sam 7) wurde vollstandig mi The Bstl |l di-mNeAstyioel dpsh atghee 14 fragments. L
holgef2llt und ansc-hCieCemMd7i )10 1 mMMMTEDYT £ gested by Bstl 1, phenol extracted, e-HG@ A n 6|
genommen. Der Mbawlser uingdt sné@dy einsatzbere 8.0) nd 1 mM EDTA. -tTuhsee . mar ker i s ready
Ladevol 0ménOg// Bande Usaglk,5 Og/l ane
Konzent rogt2i ddg:/ Ol Concent rOgt2i odg:/ OI
Bandemn: Number ofl®éhands:
8453*, 7242, 6369, 5687*, 4822, 4324, 3675 8453*, 7242, 6369, 5687*, 4822, 4324, 3675
Quanti fizierung: Quanti fication:
Das Gelbild zeigt die Verteilung de¢ b bei See the graph for the percentage of 1ds
Og Mar ker. Es sollte das gl eiche 8453 an 0.5 | oaded marker. Use the same vo DNA
tragen werden. Zus?®tzlich muss die ;§g§ rat.i tionally the concentration of | oadi PN |
allen Proben und im Marker gl eich 5687° hi di be equal .
rend des Gellaufes entgegengesetzt i so _
midverteilung im Gel nicht mehr g 375 | g | Not e:
gleichm#Cige Verteilung de Ethidi oaos o 2 Di I Ul BTN T E  oRNCRINARCIEE G/ 50E L ae] LN 1i ¢
d_e(rjn verwferldeteg Elgkt(trr?phoresepuff 19291IIfs if dil ydeand nsudiHsequently heated.
m 20 g6 M, 0 TN Crefin MRS ISR ¢ " 3 e *The cohesive ends (12b cos site o i oph
Hi nwei s: 1371 bp and 5687 bp may anneal to and f 1371 .ddi f

208 ments may be separated by heating 1264 f or
Die Enden (koh2&sive 12 b 'cos site akte on ice for 3 min.
8453 bp und 5687 bp groCen Fr agme 1N
zus?tzliche Bande bil den. Durch Er 702 .5 M, 702
und anschlieCendes Abk¢hl en auf Ei 1) k
wi eder getrennt wer den. Die 125 bp st a
bar .

1% Agarose 1% Agarose

KaiN.r . Beschreibung Menge Cat.o Description Amount
300019 |Phagen Lambda DNA BstEI I 2 x 100 Og 300019 |Phage Lambda DNA BstEI|I 2 x 100 Og
300020 |Phagen Lambda DNA BstEI I 5 x 100 & 300020 |Phage Lambda DNA BstEI|I 5 x 100 Og
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pBR322 DNA/ Hi nfl vieou sla ut |, r« pBR322 DNA/ Hinfl -Deugest , '(fea
e GeneONe

Featur es: Features:
Geliefert in 6X Ladepuffer, sofort einsatz Supplied in 6X Loading buffer
Beschreibung: Description/ Preparation:
pBR322 wurde vollst2andig mit Hi nfl verdau The pBR322 DNA/ Hinfl digest yields the 10
und anschlieCenddClin(pB BMOJ/r i mM EDTA un gested by Hinfl, phenol/ chl oroform extrac
me n . Der Mar-kesei shdreaflprt einsatzbereit Tr-HEI (pH 8. 0) and 1 mM EDTA.
Ladevol oménOg/ Spur Usaglk,5 Og/l ane
Konzent rog tdi ddg:/ OI Concent rOgtdi odng:/ OI
Bandéenm: Number ofl®ands:
AN GVE82 FRISIMVAE 504, 396, 344, 298, 221, 220, 1 1632, 517, 504, 396, 344, 298, 221, 220, 1
Quanti fizierung: Quanti fication:

bp bp
Das Gelbild zeigt die Verteilung d bei See the graph for the percentage o Is
O6g Marker. Es sollte das gl eich an 0.5 | oaded marker. Use the same v )N A
tragen werden. Zus?tzlich muss di at i tionally the concentration of | oad
allen Proben und im Marker gl eich 1632 i di be equal . 1632
rend des Gell aufes entgegengeset zt S0 )
midverteilung im Gel nlcht me h r g i Not e:
gleichm#Cige Verteilung de Ethidi ZU Dilute in TE or other buffer of mi c
dem verwendeten Elektrophoresepuff 504,517 | S if dil ydeand nsutHsequently heated. 504, 517
mid zugef ¢gt oder ¢berhaupt erst n 396 tu f 396

344 344

298 298

220, 221 220, 221

154 154

75 75

1.7 % Agarose 1.7 % Agarose

KaiN.r . Beschreibung Menge Cat.o Description Amount
300040 |pBR322 DNA/ Hinfl 2 x 100 Og 300040 |pBR322 DNA/ Hi nfl 2 x 100 Og
300041 |BR322 DNA/ Hinfl 5 x 100 Og 300041 | BR322 DNA/ Hinfl 5 x 100 Og
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pUC19 DNA/ Hpaver@asi SI)

Beschreibung:

pUC19 DNA/ Hpall (Bsi SlI) %fm

e GeneONe
Features:

pUC19 wurde vollst2andig mit BxitSlahverdaute 6 X Loading buffer required
und anschl i eCenHCli n( pLO mM6 )Trumd 1 mM EDTA. Description/ Preparation:
Lagerpuffer:
' The Bsi S | digest of UC19 DNA ields 13
L L IR e Ja sungd, 1 MM EDTA 404, 331, 242, 190, 147, 111, 110, 67, 34
Anwendwndg: Og/ | ane Preparation
SO N ERG UNERITLIRII R DM, O] puUC19 DNA was completely digested by Bsi S
cipitated, diss#lCVve iHn 81 @) mendr ils mM EDTA.
BandéerB: P o )
5 0¥ L B0k T Thea T 2 eg 1, T o RRORGE 1 47, 111, 11 Storage b ui el
Quantifizierung: 10 mM-HTCrli { pH 8. 0) and 1 mM EDTA
Das Gelbild zeigt die Verteilung dg s~ "7~ " Dbei Usagk.:5 Og/lane
Og Marker. Es sollte das gl eiche 1 DN / " -
gen werden. Zus?tzlich muss die K on Concentr a®idnOg/ Ol
Proben und im Marker gleich sein romi
Gellaufes entgegengesetzt zur DNA, (o die Number ofl®ands: iy
l ung i m Gel nicht mehr gl eichm?Ci den
Verteilung des Ethidiumbromids zu WLARD st e 501, 489, 404, 331, 242, 190, 500 AED 11
ten El ektrophoresepuffer ebenfall - I E . . . " -
oder ¢berhaupt erst nach dem Lauf 551 rer de Qu il Lyl ¢ | ERug 551
See the graph for the percentage o ds |
Al 0.5 |l oaded marker. Use the same v Al DNA
190 tionally the concentration of | oad 190 rooio
14 be equal . 14
110100 110110
Not e:
il &3
Dilute in TE or other buffer of mi 11 C
if dil udealnd nsuwWiHsequently heated.
1. 7% i 1. 7% i
KaiNr . Beschreibung Menge Cat.o Description Amount
300042 |puUCc19 DNA/Bsi SI 2 x 100 Og 300042 |puUC19 DNA/Bsi SI 2 x 100 Og
300043 |puUC19 DNA/Bsi SI 5 x 100 Og 300043 |puUC19 DNA/Bsi SI 5 x 100 Og
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Cloning Vector/

pBR322 <c¢l| on..n.g..v.ec.t.or.......689
PUCILE8 .DINA. o R . ol 7071
Phage TZ..DNA e 7273
Pha@BNA e 7475



pBR322 c¢cloning Vektor pBR322 c¢cloning vector 7

e GeneONe

Beschreibung:

Das Pl asmid
aus 4361
cyclin, und
2.83%DR0t on.

kann

Anwendung:

pBR322 ist ein
Konzent roatsi dg:/ Ol

Lagerpuffer
10 mM-HTCrli § pH 8. 0),

pBR322 ist

haufig

pBR322 ist ein
Basempadrign.dikes Gene
mit Chlor ®mph Moil eklul amglei
einem Stamm E.

aus

und 1

r i AMyofl °erkngil gee su n c
Resi

fer dioe

ver wendetes Pl asmi

mM EDTA.

Description/ Preparation:

The mol ecul-=t riasn ded bdier c |
ampicillin
10§ d apl B Fo3n2s2.
pl asmid

resistance to
mol ecul ar wei ght
HB101 by a standard

Usage:

pBR322 is a
Concent roats odg:/ OI

commonl y

Storage Buffer
10 mM-HTCrli  pH 8. 0), and 1

used

e, 4361 bp in
tetracycline,

and
ipsB RB.283 xi s

plasmid cloni

mM EDTA.

purification

s8R 322 EcoRI - Apol 4359 P8R 222 EcoRI - Apol 4359
Restriction Map Aatll - Zrad 4284 Clal - Bsp 23 Restriction Map Aatll - Zrad 4284 Cal - Bsphl 23
BVl 4209 Hindill 29 BVl 4209 Hindill 29
el 4205 EcoRV 185 Bl 4205 EcoRV 185
ks Bmtl - Nhel 229 B Bantl - Nhel 229
ul 4048 Bamill 375 ul 4048 Bamill 375
Xmal 3961 \ SgrAl 409 Xmal 3961 SgrAl 409
Hincll 3908 Banll 471 Hincll 3905 Banll 471
Sal 3844 Banll 485 Sal 3844 Banll 485
Bel 3787 \ Bl 528 2ol 3787 \ Bl 528
.».".'337339 4 Sphi 562 h"‘.';.;? v sphl 562
e + 25 < EcoNI 622 e + 25 < EcoXI 622
Pl 3607 — /R & Sall - Accl - Hinell €51 Pl 3607 — /R & Sall - Acct - Hincll €51
Barld 3602 pshut 712 Barld 3602 pshut 712
Asel 3837 Fagl 939 Asel 3537 Eagl 939
Bal 3433 BaeVl 949 Bal 3433 BaeVl 949
BseDl 3420 2 Nrul 972 BseDl 3420 2 Nrul 972
PBR322 Bst\Pl 1045 PBR322 Ba\Pl 1045
Abdi 3361 4,361 bp BspMI - Bfunl 1063 Abdi 3361 4,361 bp BspMI - Bfunl 1063
M 1315 M 1315
/ Bsml 1353 / Bsml 1353
= PiiMl 1364 = PiiMl 1364
Acul 3000 \ % AN Syl 1359 Acul 3000 \ % S syl 1359
\val - BsoBl 1425 \val - BsoBl 1425
AlwNT 2884 \ PpuMl 1438 AlwN1 2834 PpuMl 1438
S Mscl 1488 S Mscl 1488
Bl 2777 By 1447 Bl 2777 By 1447
BVl 2682 rop PpuMl 1480 BVl 2682 rop PpuMl 1480
Dedl 2575 '/ | . Bsgl 1650 Dedl 2575 '/ | . Bsgl 1650
Pl - AN 2473 BspEl 1664 Pl - AN 2473 BspEl 1664
Bartil 2404 BsaBl 1658 Bartil 2404 BsaBl 1658
Earl 2351 Earl 2351
Xmol 2029 Xmol 2029
BopQt - Sapl 2350 Prull 2064 BopQt - Sapl 2350 Prull 2064
Ndel 2285 Ndel 2285
BaPl 2291 BsmBl 2122 BawPl 2291 BoaBl 2122
Dedl 2162 Dedl 2162
BsZ17I - Aech 2244 BsZ17I- Aecd 2244
BsaAl 2225 BsaAl 2225
Tthi111- PilFE 2217 Tthi111- PilFL 2217
KaiN.r . Beschreibung Menge Cat.o Description Amount
G3®305 |pBR322 2 x 1000g G305 |[pBR322 2 x 1000g
G33B25 pBR322 10 x 1000g G3325 pBR322 10 x 1000g¢g
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pUC18 DNA

Beschreibung:

Das Plasmid puUC18 i st ein
aus 2686 Basenpaaren. puCl18
me hr t Schnittstellen fg¢r
betragt®®Mal7t5xnl.0 pUC18 i st

Anwendung:

puUC18 ist ein h2auf
Konzent roatsi dg:/ Ol

ig

gt
unter schi
ne

aus ei m Stamm

verwendetes Pl

ringb?®eigcges,und
einen

tr@
edl i

as mi

pUC18 DNA

Description/ Preparation:

The mol ecul-st riasn deodu bdier cl e
number pucCc1ls8

sites for 13

weight of puwéd8lisnd. 7p¥C18 is i
standard plasmid purificat

Usage:

c grariiresmud tS 4 lbkasd oni ng
di fseprent itexasbcli edti ohe endon
ated
procedur e.

e GeneONe

2686 base

s ol
on

pair:

S i

t e

fr

\Y

puC18 is a commonly wused plasmid cloni
Lagerpuffer Concent r0atsi oOg:/ Ol
10 mM-HTCr i H 8.0 und 1 mM EDTA.
Lp ) Storage Buffer
10 mM-HTCrli « pH 8.0), and 1 mM EDTA.
BsmBI 51 Dalt: 31 BsmBI 51 ol
o 2o | T - )
Eco01091 2674 | | |/ Kasl - Nar - Sfol 235 Eco01091 2674 |\ | | |/ Kasl - Narl - Sfol 235
Aatll - Zral 2617 \ L / / ng“ 25 Aatll - Zral 2617 \ b ’ / /‘Bg“ 25
BaiVl 2542 \ | V ,J Fspl 256 BaiVl 2542 VoL | / ,s’ Fspl 256
Sspl 2501 —_ | ) J, /ol mg» 2[176305 Senlitl—— L J’ ¥ / )/ P“g» 2[176305
/ l / "
Bmrl 364 Bmrl 364
Acll 2297 BoeAl 387 Acll 2297 BoeAl 387
Xmnl 2294 2 B‘:‘l" ﬁ': :“g; Xmnl 2294 2 x.‘u T:': 43“225
Acc651 - Kpnl 408 Acc651 - Kpnl 408
Begl 2215 MCS  Aval - BsoBi - Smal - Begl 2215 MCS  Aval - BsobI - Smal -
Scal 2177 Tsphl - Ximal 412 Scal 2177 TspWl - Xomal 412
BamHl 417 BamHl 417
\ Xbal 423 \ Xbal 423
Pyul 2066 Acel - Hincll - Sall 420 Pyul 2066 Acel - Hincll - Sall 420
Avall 2059 \4 uc 18 /19 \ BspMI - BfuAl 433 Avall 2059 \4 uc 18719 \ BspMI - BfuAl 433
= xé‘ P = Shil 434 = xé‘ P Shil 434
BsrDI 1935 Pl 435 BsrDI 1935 Pl 435
Adl 1924 ‘\ 2'686 bp “H\ Sphl 441 Adl 1924 L 21686 bD Sphl 441
Fspl 1919 \\;j“ /) ‘\\\ HindIll 447 Fspl 1919 \\;j“ Hindill 447
Avall 1837 R il Avall 1837 Erallfozs
NmeAlll 1822 e\ maat NmeAlll 1822 1\
Bgll 1813 |\ | Boaxt 650 Bgll 1813 |\ | Boaxt 650
Bpml 1784 — | | BopQi - Sapt 683 Bpml 1784 — |\ BopQi - sapt 683
BstFl 1779 \ | T 781 BstFl 1779 \ | 781
Bsal 17667 /| \ Aflm - peil 806 Bsal 17667 /| \ Afm - Peil 806
Bl 1753 /| Drdl 908 Bl 1758 /| Drdl 908
Bmrl 1744 [ \ Bmrl 1744 |
AhdI 1694 e Baivi 1015 Ahdl 1694 = Baivi 1015
ll. Bse¥l 1110 ‘l \ Bse¥l 1110
bl 120 AWNI 1217 bl 120 AWNI 1217
KaiN.r . Beschreibung Menge Cat.o Description Amount
G4®00 |pucC18/19 50 Og G400 |puC18/19 50 Og
G4@3B05 puUC18/ 19 5 x 50 Og G4@3B05 puc18/ 19 5 x 50 Og
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Phage

L

Beschreibung:

akte
9937
DN

onsendonukl
Konzent r0gi20 o : Og/ Ol

riophage T7

bp | ang. Ei
T7 DNA i st

easen.

Lagerungspuffer

10 mM-HTCrli o pH

Tah, "84,

DNA

r d

Restr

auf einem infi

i ktionsenzyme
popul 2rste "Altern
Nukl eoti ds

kompl ette

Pmil 38058 — |

Agel

Alwl - Bstyl
Eael - Mscl

Bgll

Sfil

Agel

Eael - Mscl

Kasl - Narl - Sfol
Apall

Neol
EcoNI
Ecil
Pacl

Acul

Aatll - Zral
BssHIT
Bmtl - Nhel
Rsrll

Ecil

BstEIl
Banll

Stul

Spel

Bgll

Bglll - Bstyl
Kasl - Narl - Sfol
Pmel

37465 — |
36087
35939

= |
35932 ?‘
35931 /
35710
35538
35504

34112

29718

28750 —
27917 —
27223 —

25431
24730
23893
22970

=
22770

o |
20066 — |
19602

19019 — |

17279

13517 ——

11515 ~—__|
11083 ——]
10720 — |

Mlul 9489 ——
PAIFI - Tth1111 8894 ;
Bell 8311
BstNI - PspGI 8188 f
Spel 7694

Swal 5970

BstNI - PspGl 2366

Pmel 273

19 (DNA maturation protein)

17 (tail fiber protein)

16 (internal virion protein)

15 (internal virion protein)

12 (tail protein)

10 (A/B; capsid protein)
9 (scaffolding protein)

8 (head-tail connector protein)

6 (T7 exonuclease)

5 (T7 DNA polymerase)

4 (A/B; primase/helicase)

2.5 (ssDNA binding protein)

1.3 (DNA ligase)

1 (T7 RNA polymerase)

0.7 (protein kinase)

Phage

Feat

be

Descri

Can

Phage
bp |

T7
ong

ur es:

used

pti

T7

on:

DNA
and

for
is i
t he

DNA

preparation of

s ol

Concent roatd .om:O0g/ Ol

Stor

age

Buf fer

10 mM-HTCrli  pH 8. 0) ;

1

ated n
mo | %edcad Itaorn swei ght i s

mM E

from

Pmil 38058 — |

Agel 37465 — |
AIwI - Bstl 36087
Eael - Mscl 35939

= |
Bgll 35932 ?‘
Sfil 35931 /
Agel 35710
Eael - Mscl 35538 /

Kasl - Narl - Sfol 35504
Apall 34112

Neol 29718

EcoNI 28750
Ecil 27917
Pacl 27223

Acul 25431
Aatll - Zral 24730
BssHIT 23893
Bmtl - Nhel 22970

Rsell 22770 —|
Tl 201 |

BstEIl 20066 —— |
Banll 19602
Stul 19019 — |

Spel 17279

Bgll 13517

Bglll - Bstyl 11515 — |

Kasl - Narl - Sfol 11083

Pmel 10720 — |

Miul 9489

PAIFI - Tth1111 8894 ;
Bell 8311

BstNI - PspGI 8188 f
Spel 7694

Swal 5970

BstNI - PspGl 2366

e GeneONe

an inf

19 (DNA maturation protein)

17 (tail fiber protein)

16 (internal virion protein)

15 (internal virion protein)

12 (tail protein)

10 (A/B; capsid protein)
9 (scaffolding protein)

8 (head-tail connector protein)

6 (T7 exonuclease)

5 (T7 DNA polymerase)

4 (A/B; primase/helicase)

2.5 (ssDNA binding protein)
1.3 (DNA ligase)

1 (T7 RNA polymerase)

0.7 (protein kinase)

Pmel 273

ected
26x10

KaiN.r Beschreibung Menge Cat.o Description Amount
31005 Phage T7 1 x 50 Og 31005 Phage T7 1 x 50 Og
31025 Phage T7 5 x 50 Og¢g 31025 Phage T7 5 x 50 Og
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PhagediNA PhageeDNA '(

e GeneONe
Featur es: Features:
Mit Restriktionsenzymen verdaute Lambda DN DNA is used as one of the substrates in r
se von Nukleins2uren eingesetzt. restriction endonucl eases activity.
Beschreibung: Description/ Preparation:
Das | inear e, d o pGeen osm rPFensg-PlhaangbBdNaA der zu de The double stranded DNA is isolated from &
gen geh°rt, ist 48.502 bp groC.16mad tMdml.eku mol ecul ar wei §dhal i en831larsd xi t10i s 48,502 bas

i solated from the heatoacilBdbuciSh/l ebyl ygeolg efni |
isolated from the purified phage by phenol
mM T-HCk (pH 7.4) and 1 mM EDTA.

Concent roa4i &n Og/ Ol

Konzent road2i 6n Og/ Ol

Lagerpuffer:

10 mM-HCrli  pH 7.4), 1 mM EDTA.
Storage Buffer:
10 mM-HCrli  pH 7.4), 1 mM EDTA.

Bacteriophage A
Genome

KaiN.r . Beschreibung Menge Cat.o Description Amount
30025 Phagen Lambda DANN 500 Og 30025 Phage Lambda DNA 500 Og
30-100 Phagen Lambda DANN 5x 500 Og 30-100 Phage Lambda DNA 5x 500 Og
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